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TIENE NIVELES ALTOS DE RESISTENCIA A LOS ANTICUERPOS

Supera subvariante BA.2 de Ómicron 
capacidad contagiosa de la versión original

Gráficos Ismael F. Mira, Roberto Alvarado y Luisa Ortega

INVESTIGADORES de Harvard, identificaron información molecular que 
muestra que la proteína Espiga es significativamente más transmisible en esta 
subvariante conocida como BA.2, la nueva versión del virus es una descendien-
te de Ómicron, la responsable de grandes aumentos repentinos de Covid-19, 
en todo mundo entre diciembre y enero del 2021. Las investigaciones sobre 
ésta, que es más contagiosa no se detienen y recientemente científicos del 
departamento de Pediatría de la Universidad de Harvard, evaluaron los rasgos 

de la variante y detectaron que este linaje de Ómicron surgió con un número 
sustancialmente mayor de mutaciones en el gen S a, diferencia de las variantes 
anteriores, su estudio fue publicado recientemente en el servidor de preimpre-
sión bioRxiv. Entre los hallazgos de los expertos están los recuentos de copias 
de ácido ribonucleico  viral pulmonar que eran de 100 a 1,000 veces mayo-
res en los ratones infectados con Ómicron y Delta que en los infectados con 
G614 de tipo salvaje durante las primeras 24 horas posteriores a la infección.
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Investigadores del Reino U

nido realizaron un estudio m
asivo con el que calcularon un aum

ento del siete por ciento 
en el riesgo de m

orir a causa de cáncer de próstata por cada 10 cm
 de cintura excedente.

40
Por ciento más 

transmiSible que la 
variante original

LINAJE DESCENDIENTE
Sólo se contemplan las subvariantes 
de Ómicron.

BA.1
Es 500 por ciento más contagiosa que 
Delta, infecta con facilidad células respira-
torias, actualmente se encuentra en todo 
el mundo.

BA.2
Con un contagio 30 por ciento mayor 
a BA.1 y con presencia en más de 100 
países y surgió en noviembre del 2021.

BA.2.12
Es 25 por ciento más contagiosa que su 
antecesora BA.2, este linaje por el mo-
mento sólo se ha detectado en América 
desde enero del presente año.

BA.2.4 Y BA.5
Se ha encontrado que es un 20 por ciento 
más contagiosa que BA.2, aún se siguen 
estudiando ya que surgieron en enero-
febrero del 2022.

¿POR QUÉ ES UN FRANKENSTEIN?
Se le otorgó este apodo, porque reúne varias 
mutaciones ya observadas en las cuatro 
anteriores. 

La infección
Las mutaciones Q498R, N501Y y 
S477N, aumentan la afinidad del virus 
con los receptores ACE2 de las células.

Las defensas
Mutaciones asociadas a una posible 
mayor capacidad para escapar de los 
anticuerpos: G339D, S371L, S373P, 
S375F, K417N, G446S y E484A.

Los cortes 
Los virus necesitan cortar la espícula 
para iniciar la invasión de la célula. Las 
mutaciones H655Y, N679K y P681H, 
localizadas en el llamado sitio de corte, 
podrían facilitar el proceso.

CÓMO ACTÚA
Los análisis comprueban 

que la capacidad de 
Ómicron para reinfectar 

a personas que ya han 
pasado la Covid triplica la 

de versiones anteriores

El acceso
Presenta más de medio centenar de 
mutaciones, 36 de ellas concentra-
das en su espícula, la proteína que 

penetra en las células humanas.

La penetración
Algunas mutaciones de Ómi-

cron, además, cambian su forma 
de acoplarse a los receptores de 

las células humanas.

Los anticuerpos generados 
Las defensas humanas generadas 

por una vacuna o por una infección 
previa saben reconocer la espícula 
del coronavirus original y anularla.

Replicación 
Por último, el virus se replica 
y se produce una infección 

mucho más grave.

En la 
actualidad es 

la cepa dominante 
de la COVID-19 en 

todo el mundo y es la 
variante más conta-
giosa del virus hasta 

la fecha, según 
la OMS.

RECOMENDACIONES
La OMS mantendrá vigilancia 

del sublinaje BA.2 y pide a los países 
lo siguiente:

Vigilar de cerca el 
comportamiento del 

sublinaje en caso de un 
aumento repentino de 

casos.

Notificar 
secuencias

Pide a todas las naciones 
del mundo que realicen 
análisis independientes 

y comparativos de los 
diferentes sublinajes de 

la variante Ómicron.

SÍNTOMAS
Sólo se contemplan las subvariantes 

de Ómicron:

Difilcutad 
para respirar

Fiebre

Tos seca

Dolor 
de garganta

Taquicardia

Cansancio y  
dolor muscular

Dolor 
de cabeza

Pérdida de 
olfato y del 

gusto

x

x

BA.4 Y BA.5
Son linajes de la variante Ómicron que 

aún se desconoce si puede provocar una 
enfermedad más grave:

En América
Sólo se han informado unas 
pocas docenas de secuencias de 
estos virus en EU y Canadá.

Evasión
Un estudio observó que 
pueden escapar de los 
anticuerpos generados 
por infecciones previas 
o por vacunas.

En Sudáfrica
El conjunto de estos dos linajes, 
representaron casi el 60% de todos 
los nuevos casos de Covid-19.

BA.2 DISPARA CONTAGIOS
Conocida como BA. 2, la nueva versión del virus es una descendiente de la variante Ómicron, 

responsable de grandes aumentos repentinos de COVID-19 en el mundo.

Proteína de la 
nucelocápside
Dos mutaciones 
(R203 K)  y G204) 
ayudan al virus a 
replicarse más rapido 
y volverse más 
infeccioso.

Proteína de pico 
Este virus porta alrededor 
de 32 mutaciones que 
pueden hacer que la 
variante sea irreconocible 
para las vacunas. Tres 
mutaciones (H655Y, 
N679K, P681H) ayudan 
al virus a colarse en las 
células del cuerpo con 
mayor facilidad.

Proteína de 
membrana 
El abandono de 
una mutación está 
realcionado con 
un aumento de la 
infecciosidad.

EL ESTUDIO Proteína SPared viral

RNA y proteína N

Proteína E

Proteína M

En primera instancia
Los científicos analizaron la 

estructura de la proteína S de 
BA.2  con un método llamado 

microscopía electrónica 
criogénica o crio-EM.

La comparación
Después compararon 

diferentes componentes con 
las variantes anteriores del 

coronavirus, las cuales fueron: 
características estructurales, 

antigénicas y funcionales de la 
nueva proteína BA.2. 

Más transmisible
En el proceso pasado, los 

expertos hallaron información 
molecular con capacidades 

más transmisibles, esto gracias 
a la utilización de fragmentos 
de ácido desoxirribonucleico. 

Por último
Como resultado las 

mutaciones en la proteína 
S indujeron a que el 
virus tuviera niveles 

altos de resistencia a los 
anticuerpos y fuera mucho 

más transmisible.
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Fuente• bioRxiv, UNICEF, OMS,  y Healthmatters
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